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Raport z aktualnej sytuacji i oceny ryzyka w zwiazku z wystepowaniem w Polsce i
Europie wirusa wysoce zjadliwej grypy ptakéw podtypu HSNS

Pierwsze informacje nt. wirusa wysoce zjadliwej grypy ptakéw H5NS8 pochodza z Azji
z przetomu 2009/2010 r., ale eskalacja epidemii miata miejsce od poczatku 2014 roku, najpierw
w Korei Potudniowej, Japonii i Chinach, skad wirus zostal zawleczony do Europy i Ameryki
Potnocnej. W Europie wirus wykrywano u drobiu i ptakéw dzikich mig¢dzy listopadem 2014 i
lutym 2015 roku w nastgpujacych krajach: Niemcy, Holandia, Wielka Brytania, Wtochy,
Szwecja i Wegry.

W pazdzierniku 2016 roku wirus pojawil si¢ w Europie ponownie, jednak skala

epidemii jest znacznie wieksza.

Sytuacja w Europie w 2016/2017 r.

Aktualnie 23 panstwa europejskie zgtosity obecnos¢ wirusa HPAI podtypu H5N8 u
dzikich ptakow, a sa to: Austria, Butgaria, Chorwacja, Czarnogoéra, Czechy, Dania, Finlandia,
Francja, Grecja, Hiszpania, Holandia, Irlandia, Niemcy, Polska, Portugalia, Rosja, Rumunia,
Serbia, Stowenia, Szwajcaria, Szwecja, Wielka Brytania i Wegry. Gatunki dzikich ptakow u
ktorych stwierdzono wirus HPAI/H5NS8 obejmuja najczesciej kaczke czernice, u ktorej wykryto
ponad 15% wszystkich przypadkow, a ponadto inne gatunki kaczek, tabedzie, mewy i inne
ptaki siewkowe oraz ptaki drapiezne. Nalezy podkresli¢, ze prawie wszystkie przypadki
pochodzg od ptakéw zwigzanych ze srodowiskiem wodnym, lub polujgcych na ptaki wodne.

Wszystkie zakazone ptaki byly znajdowane jako padte. Dotychczas wykryto wirusa u ptakow
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dzikich w ponad 450 lokalizacjach. Wykaz gatunkow u ktorych stwierdzano wystepowanie
HPAI H5N8 przedstawia tabela w zataczniku nr 1 do raportu. Analiza przypadkéw HPAI
H5N8 u dzikich ptakow wskazuje, ze wirus charakteryzuje si¢ szerszym spektrum wrazliwych
gatunkow niz wirus HPAT HSNS, ktory pojawil si¢ w Europie w 2014/2015 roku.

Warto podkresli¢, ze oprocz zakazen wirusem HSN8, w 6 panstwach (Holandia,
Niemcy, Chorwacja, Czarnogéra, Wiochy, a ostatnio Polska) wykryto u dzikich ptakow (w
Niemczech rowniez u drobiu) obecno$¢ wirusa wysoce zjadliwej grypy ptakow podtypu HSNS.
Na podstawie dostepnych danych mozna przypuszczaé, ze wirus rowniez przywedrowal do
Europy z Azji i wykazuje podobne wlasciwosci patogenne jak HSNS.

W 19 krajach potwierdzono obecnos¢ wirusa HPAI/HSNS u drobiu, a sg to: Austria,
Belgia, Butgaria, Chorwacja, Czechy, Dania, Francja, Grecja, Holandia, Macedonia, Niemcy,
Polska, Rosja, Serbia, Stowacja, Szwecja, Ukraina, Wegry, Wielka Brytania. Ogodtem
zdiagnozowano w Europie ponad 500 ognisk tej choroby (w tym na Wegrzech ponad 220, a we
Francji ponad 120). Wirus stwierdzany jest zarowno u drobiu utrzymywanego w systemie
przyzagrodowym jak i chowie fermowym. Zazwyczaj stwierdzenie wirusa u drobiu bylo
poprzedzone jego wykryciem w populacji dzikiej. Do zakazenia drobiu dochodzi przez kontakt
bezposredni z ptactwem dzikim, lub posredni, przez uzytkowanie zbiornikow wodnych lub
obszarow, na ktorych znajduja si¢ odchody dzikich ptakéw. W szerzeniu si¢ zakazen pomiedzy
fermami drobiu duza role odgrywa czlowiek, gdyz wirus tatwo przenosi si¢ na odziezy,

sprzecie czy srodkach transportu.
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Opis sytuacji w Polsce
Od momentu wykrycia pierwszych przypadkoéw H5N8 (listopad 2016 r.)
zdiagnozowano w Polsce 43 ogniska HPAI H5N8 u drobiu oraz wystapienia zakazen tym
wirusem u ptakow dzikich w 40 lokalizacjach (rycina ponizej). W dwoch miejscach

(wojewddztwo dolnoslaskie) stwierdzono u tabedzi niemych zakazenie wirusem HPAI podtypu

H5NS5.
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W wojewddztwie lubuskim ogniska choroby dotycza drobiu utrzymywanego w chowie
fermowym (indyki, gesi, kaczki i kurczgta rzezne, ogotem w 17 ogniskach). W wojewddztwie
wielkopolskim choroba wystapita u kaczek rzeznych w 3 ogniskach. W wojewddztwie
warminsko-mazurskim ognisko HPAI rozpoznano u indykéw rzeznych w 2 ogniskach. W
wojewodztwie dolnoslaskim wykryto obecno$¢ wirusa HSN8 w 1 ognisku u kur niosek
towarowych. Ponadto w wojewodztwach: dolnos$laskim, opolskim, matopolskim,
mazowieckim, $wictokrzyskim 1 podkarpackim wirus wykryto u drobiu w chowie
przyzagrodowym (ogoétem w 20 ogniskach). Objawy kliniczne u drobiu obejmujg spadek
pobierania paszy i wody, duszno$¢, apati¢, zapalenie spojowek, niekiedy objawy nerwowe i
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zwigkszong $miertelnos¢. Wirus u padtych dzikich ptakow wykrywany byl w wojewodztwie
zachodniopomorskim, mazowieckim, dolnoslaskim, opolskim, matopolskim i 16dzkim,
gloéwnie u tabedzi niemych, ale réwniez u pojedynczych krzyzowek i mew srebrzystych.

Dynamike wystepowania si¢ HPAI u drobiu w Polsce (liczba ognisk w poszczegdlnych
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Badania pokrewienstwa filogenetycznego w oparciu o caty gen hemaglutyniny (HS5)
wskazujg na:

- stosunkowo duzg odrgbno$¢ genetyczng w stosunku do wirusow wykrywanych w
Europie w 2014/2015 r., co wskazuje, ze obecna sytuacja nie jest bezposrednig kontynuacja
zdarzen sprzed 2 lat

- jednoczesne wprowadzenie do Europy dwoch spokrewnionych, ale wyraznie r6znych

wariantow genetycznych wirusa HSNS8 (wirusy z Polski naleza do obydwu grup)

Wirus HPAI nalezacy do podtypu H5N8 powstal w efekcie tzw. reasortacji, czyli
wymieszania si¢ segmentow genomu pochodzacych od roéznych wiruséw ,,rodzicielskich”
zakazajacych jednoczes$nie organizm ptaka. Gen hemaglutyniny (HA) wywodzi si¢ od wirusa
HPAI/H5N1 ,azjatyckiego” z tzw. kladu genetycznego 2.3.4.4, a pierwotnym zrodtem

pozostatych gendéw sg inne wirusy grypy ptakow o niskiej zjadliwosci.
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Mechanizm reasortacji genetycznej przedstawia ponizszy schemat:

Wirusy rodzicielskie: Wirusy potomne:

Zagrozenie zdrowia czlowieka

Jak dotychczas nie stwierdzono na §wiecie ani jednego przypadku zakazenia wirusem
HPAI/HSN8 u cztowieka 1 w chwili obecnej nie ma podstaw do wprowadzania
ponadstandardowych srodkow prewencyjnych w odniesieniu do ludzi.

Przeprowadzone w PIWet-PIB w Putawach wstepne badania genetyczne wirusa H5N8
wykrytego w Polsce nad tzw. molekularnymi wskaznikami przystosowania do organizmu ludzi,
wskazuja na typowy profil charakterystyczny dla wiruséw ptasich i brak glownych cech
przystosowawczych do organizmu czlowieka. Identyczny wniosek zostal sformutowany
przez wspolnotowe laboratorium referencyjne UE Weybridge, Wielka Brytania, na podstawie
badan izolatu wegierskiego i polskiego 1 stal si¢ podstawa konkluzji oceny ryzyka
przygotowanej przez Europejskie Centrum Zapobiegania i Kontroli Choréb (ECDC), ze wirus
H5NS stanowi bardzo niskie ryzyko dla cztowieka. Raport w jezyku angielskim dostepny jest
na stronie http://ecdc.europa.eu/en/publications/risk_assessment/Pages/default.aspx?p=2

Bioragc jednak pod uwage ewolucyjne pochodzenie wirusow HSN8 od HS5NI1 oraz
generalnie duzg zmienno$¢ wirusow grypy, wskazana jest pewna ostroznos¢, szczegodlnie u
0s0b zawodowo majacych kontakt z drobiem 1 ptakami dzikimi. Zaleca si¢ stosowanie
rutynowych zasad higieny, takich jak mycie rak ciepta woda z mydlem oraz unikanie

bezposredniego kontaktu z drobiem chorym, padtym ptactwem dzikim oraz przedmiotami, na
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ktorych znajdujg si¢ slady ptasich odchodéw. Wirus szybko ginie w produktach drobiarskich

poddanych obrébce termiczne;.

Podsumowanie i rekomendacje

Wirus HPAI/HSNS8 zostat przeniesiony do Europy przez dzikie ptaki migrujace.
Dotychczasowe obserwacje wskazuja, ze posiada on wysoka zjadliwo$¢ zarowno dla drobiu,
jak 1 wielu gatunkéw ptakow dzikich oraz wykazuje odrebnosé genetyczna w odniesieniu do
wirusow odpowiedzialnych za epidemi¢ HPAI/HSN8 z 2014/2015 r. Wskazana jest
intensyfikacja monitoringu biernego u dzikich ptakéw, przede wszystkim zwigzanych ze
srodowiskiem wodnym, czyli zglaszanie przypadkéw padnig¢ (nawet jesli wystepuja
pojedynczo) oraz zaburzen klinicznych i nietypowych zachowan u ptakow zywych. Ze wzgledu
na mozliwos$¢ zakazen bezobjawowych (wirus musial zosta¢ przeniesiony na dalekie odlegltosci
przez bezobjawowych siewcow, prawdopodobnie kaczki krzyzowki), wskazane jest rowniez
wzmozone badanie ptakéw dzikich nie wykazujacych objawdéw klinicznych (monitoring
czynny).

Wszystkie przypadki zaburzen klinicznych u drobiu przebiegajace z podwyzszong
$miertelnoscig oraz spadkiem pobierania paszy i wody powinny by¢ natychmiast zglaszane
Inspekcji Weterynaryjnej. Objawy kliniczne u kur 1 indykéw moga by¢ bardzo gwattowne i
dotyczy¢ uktadu nerwowego, oddechowego i pokarmowego. Wstgpne dane nt. przebiegu
klinicznego u kaczek i gesi rowniez wskazujg na zwigkszong patogennos¢ 1 $miertelnos$¢ jaka
powoduje wirus u drobiu wodnego.

Srodki prewencyjne powinny obejmowaé utrzymywanie ptakow w zamknieciu
(uniemozliwienie kontaktu z ptakami dzikimi) oraz wzmocnienie zasad bioasekuracji na
fermach, celem minimalizacji ryzyka przeniesienia wirusa do gospodarstwa za posrednictwem
zanieczyszczonego sprzetu lub na odziezy, butach i $rodkach transportu.

Aktualnie nie ma powodu do podejmowania szczegdlnych dziatan w odniesieniu do
ludzi, wskazana jest jednak rutynowa ostrozno$¢ i stosowanie zasad higieny po kontakcie z

drobiem oraz ptakami dzikimi.

Powyzszy raport bedzie wraz z rozwojem sytuacji i zdobywaniem nowych informacji
aktualizowany.

Raport przygotowat: dr hab. Krzysztof Smietanka, prof. nadzw., kierownik Zaktadu
Chor6b Drobiu oraz Zaktadu Epidemiologii i Oceny Ryzyka PIWet-PIB w Putawach.
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Zatgcznik nr 1
Gatunki dzikich ptakow, u ktorych stwierdzano obecnos$¢ wirusa grypy ptakéw podtypu HSNS
w Europie w 2016/2017 roku (wg raportu APHA Weybridge, stan na 16.01.2017)

Gatunek Liczba zdarzen (%)
Kaczka 85 (19%)
(bez identyfikacji gatunku)
Czernica 68 (15%)
Gatunek nicokreslony w pismie 58 (13%)
przewodnim
Mewa 41 (9%)
(bez identyfikacji gatunku)
Labedz 41 (9%)
(bez identyfikacji gatunku)
Lab¢dz niemy 38 (8%)
Mewa srebrzysta 23 (5%)
Ges 21 (5%)
(bez identyfikacji gatunku)
Swistun 18 (4%)
Mewa $mieszka 14 (3%)
Mewa siodtata 11 (2%)
Bielik zwyczajny 10 (2%)
Perkoz dwuczuby 10 (2%)
Labedz krzykliwy 7 (2%)
Myszotow zwyczajny 7 (2%)
Glowienka 6 (1%)
Krzyzowka 6 (1%)

Ponadto 5 lub mniej przypadkéw wykryto m.in. u gesi biatoczelnej, gesi gegawy, gesi malej,
hetmiatki, cyraneczki, krakwy, edredona, ohara, gagota, mewy pospolitej, rybitwy, kulika,
samotnika, tyski, kokoszki wodnej, kormorana, bociana biatego, kruka, sroki, wrony siwej,
czarnowrona, krogulca, puchacza, sowy jarzebatej
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